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Abstract 
HLA cluster genes are inherited like haplotype groups, so in most of the cases the best donor/donors in a family 
are siblings. Usually selection of the appropriate donor is done by HLA typing. So in this project, we used STR 
markers of the HLA cluster genes to identify polymorphism in each site. First of all we selected 10 STR markers 
form different websites. Then we tried to set up a Multiplex PCR reaction to amplify different STR markers in a 
single reaction. The next step was differentiation of PCR products by capillary electrophoresis. Finally by 
drawing haplotype analysis and check each STR we were able to define different alleles and their hetrozygosity. 
In our study of 100 individuals person or 200 alleles hetrozygosity showed as TS273 72%,TS246 68%, 1S281 
35%, 1S292 57% , 3S320 78%,3S321 52%,2S328 69%< 2S344 39%,CS383 88%,CS404 32%  which in over 
80% of STRs 2 alleles form were observed in more than 50% sites .In order, Telomer site with 70%,Class III 
65%,Centromer 65%,Class II 54% and Class I  with 46% showed hetrozygosity. Therefore using linked STR 
markers to the HLA cluster genes, is a rapid and appropriate method for bone marrow transplantation. 
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 پيوند جهت  HLAمتصل به خوشه ژني  STRنشانگر  10و هتروزگوسيتي  بررسي فراواني
 استخوانمغز
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  ده:چكي
به شكل يك  HLAبهترين افراد جهت پيوند به شخص نيازمند، برادر و خواهر يك فرد مبتلاء هستند، چرا كه جايگاه 

به صورت جزئي و يا كامل از طريق  HLAمجموعه (هاپلوتيپ) از هر والد به ارث مي رسد. در اكثر موارد شناسايي تطابق 
ت مي گيرد.به همين دليل  ما در اين تحقيق با بررسي فراواني توالي والدين، خواهر يا برادر صور HLA Typingانجام 

،پلي مورف بودن هر محل را  HLAقرار گرفته در سرتاسر كمپلكس  Short Tandem Repeat STR)تكراري كوتاه (
وسپس به كمك نرم افزارهاي مربوطه  شناسايي  HLAمتصل به خوشه ژني  STR 10مشخص كرديم. در اين زمينه ابتدا 

Multiplex PCR  را برايSTR هاي هدف بهينه سازي نموديم. پس از آن جداسازي محصولاتPCR  با استفاده ازروش
الكتروفورز موئي انجام شد. نهايتĤ با رسم  هاپلوتيپ افراد و بررسي تك تك محلها  توانستيم فرم هاي آللي و هتروزيگوسيتي 

 TS273  72% ،TS24668% ،1S281 35%  ،1S29257%آلل،محل  200نمونه يا  100.با بررسي هر محل را بيابيم
،3S32078% ،3S321 52% ،2S32869% ،2S344 39%  ،CS38388%  ،CS40432%  هتروزيگوسيتي را نشان دادندكه در

  2،كلاس  %60،سانترومر  %65  3،كلاس  %70دو فرم اللي مشاهده شده است. بترتيب ،محل تلومر  %50محلها بالاي  80%
هاي متصل به  STRنابراين استفاده از پيوستگي ژني با استفاده از هتروزيگوسيتي را نشان دادند. ب %46با  1و كلاس  54%

 ، روش تشخيصي سريع و مناسبي براي پيوندمغز استخوان به شمار مي آيد. HLAخوشه ژني 
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